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STRAIN NAME
tokyo-1-LS
tokyo-2-LS
tokyo-3-LS
tokyo-4-LS
tokyo-5-LS
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NUCLEOTIDE SEQUENCE
TAAATTACTTTCATAAACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTCATAAACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTCATAAACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTCATAAACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTCATAAACATTTAAGGAGTATTTGAATA
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NUCLEOTIDE SEQUENCE
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
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STRAIN NAME
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028
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034
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NUCLEOTIDE SEQUENCE
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAMATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
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D /I HE#E (FHEE) 1999.12
STRAIN NAME NUCLEOTIDE SEQUENCE
001 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
002 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
003 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
004 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
005 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGCGAGTATTTCAATA
006 1 TARATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
007 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
008 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
009 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
010 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
011 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
012 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
013 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
014 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
015 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
017 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGCAATA
018 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
020 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGCAATA
021 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
022 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
023 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
025 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
026 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
027 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
030 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
031 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
032 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGCAATA
033 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
034 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
035 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
036 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
037 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
038 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
040 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
042 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
- 043 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
045 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
046 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
047 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
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TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA
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HiHmEE 19993 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAACGAGTATTTGAATA 38
AavE 1999.12 1 TAAATTACTTTAATACACATTTAAGGAGTATTTGAATA 38
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